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Elementos genéticos con capacidad de moverse por el

genoma cambiando de localizacion. Producen una

serie de efectos (mutaciones) debido a esa movilidad

-Codifican para unos pocos genes implicados en la transposicién

*Presentes tanto en procariotas como eucariotas
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Elementos transponibles replicativos
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Elementos transponibles replicativos
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Transposones replicativos con intermediario de ARN

Intrones tipo I1
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Origen de los retrovirus
TEORIA PROGRESIVA

Genes celulares que adquirieron

primero la capacidad de

intracelularmente y

posteriormente la capacidad de

hacerlo intercelularmente
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Retrovirus: origen del gen env

Caracteristicas env:

Tres hipoétesis
Adquisicion a partir de un gen celular que codifica un ligando de un receptor
Formacion de novo a partir de la fusién de dos proteinas no relacionadas
Usurpacién a partir de un virus que ya habia desarrollado dicha funcién

SOLUCION?

Elementos Gipsy-like de Drosophila, identificado el origen de env: BACULOVIRUS

Elementos Cer7 de nematodos, identificado el origen de env: PHEBOVIRUS

Elementos TAS de Ascaris, identificado el origen de env: HERPESVIRUS




Genoma humano y retrovirus

Length Copy Fraction of
rnurmber genome
LINEs AULONOMOUS ORFT ORFZIpoll  ppn 6-8 kb 850,000 21%
AB
SINEs Nof-autonomous A AAA 100-300 bp 1,500,000 13%%
Retrovirus-like Autonomous 929 pol lenv) s 6-11kb
elements } 450,000 Bo4a
Non-autonomous -ﬂ- 1.5-3 kb
N
DNA Autonomous pTERURATE 4 2-3 kb
:ranglmaﬂn } 300,000 325
ossils
Non-autonomous [ — £0-3,000 bp




Pararetrovirus
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Hepadnavirus: virus de la hepatitis B ,
RETROTRANSCRIPCION ANTES DEL

Caulimovirus: virus del mosaico de la coliflor EMPAQUETAMIENTO VIRIONES CON
ADN!!

Badnavirus: virus del mosaico del cacao



Estructura LTR VIH-1 de un retrovirus
efectos sobre los genes que estan en la region 3°

E U3 ‘ [ R ] U5 § aLs [Gag =
U3 = 453bp R =98bp U5 =83bp
TAR
NRE Erstem -laop "
I HIV mRNA
Ets sP'I ‘I'BF
USF LEF NF&B SPip
HIV-1
LOCUS ELEMENT SEQUENCE
u3 AP-1 - 350 to - 293
u3 NFAT-1 - 256 to - 218
u3 USF-1 - 166 to - 161
u3 ETS-1 -149 to - 141
U3 LEF -136 to - 125
u3 ENHANCER NFxB -104 to - 81
2 NFkB sites

Mitogens, IL-1, IL-2, TNF
HTLV, Herpes, etc.

u3 3 SP1 -78to -45
u3 TATA BP -28to-24
U3/R LBP-1 -17 to + 21
R Transcription starts +10of R

R copied to TAR RNA +19to +43
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