Unidad de Espectrometria de M asas

Introduccion dela Unidad:

Launidad cuenta con diferentes espectrémetros de masas de baja (MS) y altaresolucion (HRMS) acoplados a
sistemas de introduccion de muestras capaces de separar mezclas complejas. cromatografia de gases (GC),
pirdlisis (Py), cromatografia de liquidos de [ultra]alta resolucion ([UJHPL C), nanocromatografia de liquidos
(nLC) y electroforésis capilar (CE). Los espectrometros de masas disponen de uno o varios sistemas de
ionizacion compatibles con estas técnicas cromatogréficas, como ionizacion electronica (EIl), quimica (Cl), por
electrospray (ESI) o quimicaa presién atmosférica (APCI).

Servicios cientifico-técnicos potenciales:

e Andlisis de compuestos volétiles mediante GC/HRMS. Inyeccion de muestras liguidas, HeadSpace y

SPME arrow. Analizador hibrido cuadrupolo-Orbitrap. Fuente deiones El y CI. Andlisis alternativo
mediante sonda de insercion directa. Software de deconvolucion e identificacion mediante libreria (NIST)
disponible.

Andlisis de compuestos volatiles procedentes de pirdlisis (Py/GC/MS). Analizador de cuadrupolo. Fuente
deionesEl.

Andlisis de compuestos solubles mediante [UJHPLC/MS/MS. Analizadores tipo triple cuadrupolo (QQQ)
e hibrido triple cuadrupolo-trampalinea deiones (QQLIT). Fuente deiones ESlI o APCI. Andlisis
alternativos mediante inyeccién en flujo e inyeccion directa.

Andlisis de compuestos solubles mediante [UJHPLC/MS/HRMS. Analizadores hibridos cuadrupolo-
Tiempo de Vuelo (QTOF), cuadrupolo-Orbitrap y cuadrupol o-Orbitrap-trampa lineal deiones
(Trihibrido). Fuente deiones ESI o0 APCI (no disponible para QTOF). Analisis alternativos mediante
electroforesis capilar (CE, solo en el QTOF), inyeccién en flujo e inyeccién directa.

Andlisis de compuestos solubles mediante NLC/MS/HRMS. Analizadores hibridos cuadrupoloOrbitrap y
cuadrupol o-Orbitrap-trampalineal de iones (Trihibrido). Fuente de iones ESI.

Disponible filtrado previo por movilidad ionicadiferencial en € analizador QQLIT y por FAIMS (Field
Assymetric Waveform lon Mobility Spectrometry) en el analizador trihibrido.

Secuenciacion de digestos proteicos mediante blsqueda en base de datos mediante software especifico
(Proteome Discoverer).

Estudios metabol micos y busqueda en bases de datos L C/M S mediante software especifico (Compound
Discoverer).

Recur sos Cientificos de esta unidad
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